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OPIS PRZEDMIOTU ZAMÓWIENIA

	CZĘŚĆ I – Sekwenator następnej generacji z dedykowanym zestawem odczynników i materiałów startowych oraz szkoleniem aplikacyjnym

	POZYCJA 1 – Wysokoprzepustowy sekwenator do masowego, równoległego sekwencjonowania DNA

	Ilość: 1 kpl.

	Rok produkcji nie starszy niż 2019 r. – nowy, nie używany.

	Wymagany termin realizacji zamówienia: do 6 tygodni od dnia zawarcia umowy

	SZCZEGÓŁOWY OPIS WYMAGANYCH PARAMETRÓW TECHNICZNYCH,
FUNKCJONALNYCH I UŻYTKOWYCH PRZEDMIOTU ZAMÓWIENIA

	Parametr
	Opis Parametru
	Parametry oferowane przez Wykonawcę (wypełnia Wykonawca)

	Metoda sekwencjonowania
	sekwencjonowanie poprzez syntezę
	

	
	sekwencjonowanie w trybie sparowanych końców nie wymagające fizycznej zmiany orientacji komórki przepływowej 
	

	Sekwenator umożliwiający
	analizę bibliotek poprzez masowe równoległe sekwencjonowanie bez stosowania emulsyjnego PCR w trybie pojedynczego odczytu oraz sparowanych końców
	

	
	analizę gotowych i zaprojektowanych paneli genowych z możliwością wykorzystania co najmniej 14Gb (14 miliardów par zasad) przepustowości
	(należy podać oferowaną wartość)



	
	sekwencjonowanie de novo w trybie sparowanych końców
	

	
	analizę transkryptomów z możliwością wykorzystania co najmniej 44 milionów odczytów w trybie sparowanych końców
	(należy podać oferowaną wartość)


	
	przygotowywanie bibliotek DNA do sekwencjonowania de novo i re-sekwencjonowania bez konieczności stosowania mechanicznej fragmentacji DNA
	

	Wymagany zakres wykorzystania wyników re-sekwencjonowania
	mapowanie danych na referencyjnym genomie, wyszukiwanie wariancji liczby kopii genu, wyszukiwanie inwersji, mutacji punktowych, dużych delecji, małych delecji
	

	Wymagany zakres zastosowania urządzenia

	· sekwencjonowanie małych genomów (mikroorganizmów) 
· RAD-seq 
· sekwencjonowanie klonów, amplikonów 
· ChIP-Seq
· sekwencjonowanie małego RNA 
· analiza metagenomiczna- sekwencjonowanie 16s rRNA
	

	Długość odczytu

	zmienna, z możliwością dostosowania jej do wybranej aplikacji w zakresie od 36 do 2x300 par zasad
	(należy podać oferowaną wartość)


	Minimalna ilość materiału wejściowego
	nie więcej niż 50 ng
	

	Możliwość łączenia wielu próbek w jednej reakcji sekwencjonowania
	wymagana, z zastosowaniem co najmniej 48 etykiet multipleksujących (barkodów)
	

	Jakość odczytu
	Q30 (maksymalnie 1 błąd na 1000 par zasad) dla co najmniej 70% sekwencji
	(należy podać oferowaną wartość)


		Transfer wyników resekwencjonowania
	wymagany import danych z systemu do programów do analizy i wizualizacji danych
	

	Komputer sterujący
	· zintegrowany 
· kompletny, dedykowany i zoptymalizowany do obsługi sekwenatora
· z wbudowanym dotykowym ekranem LCD co najmniej 12” 
· z zainstalowanym systemem operacyjnym i oprogramowaniem analizatora, co najmniej 16GB RAM, co najmniej 750 GB HDD
· w zestawie klawiatura i musz bezprzewodowa
	

	Oprogramowanie do analizy wyników 

	· dostępne funkcje – co najmniej: base calling, alignment, variant calling 
· w języku polskim lub angielski
· licencja dożywotnia
	

	Wielkość i zasilanie urządzenia

	· 230V 50Hz 
· urządzenie nastołowe o wymiarach nie więcej niż 70 cm x 60 cm x 55 cm 
· niewymagające podłączenia do wody, próżni, gazów technicznych i medycznych 

	

	
	· w zestawie zasilacz UPS – 1 sztuka, wyposażony w dodatkowy moduł bateryjny umożliwiający podtrzymanie pracy urządzenia podczas zaniku napięcia zasilającego przez czas nie mniejszy niż 90 minut 
· topologia: Line interactive
· typ przebiegu: sinusoida  
· wolnostojący
	(należy podać parametry)










	Instalacja, 
Serwis gwarancyjny
	· sprzęt fabrycznie nowy
· urządzenie instalowane i serwisowane przez autoryzowanego przedstawiciela producenta 
· gwarancja: co najmniej 24 miesiące od daty podpisania protokołu odbioru bez zastrzeżeń
· gwarancja obejmuje zwrot kosztów odczynników systemowych utraconych w wyniku awarii urządzenia
· W okresie obowiązywania umowy serwis w cenie umowy
· Okresowy przegląd w okresach zgodnie z zaleceniami producenta z wystawieniem dokumentu potwierdzającego sprawność
· czas reakcji serwisu w przypadku awarii: maksymalnie do 72h (odpowiedź mailowa lub telefoniczna z uwzględnieniem zdalnej diagnozy
· [bookmark: _GoBack]czas naprawy urządzenia – maksymalnie do 15 dni roboczych/w przypadku konieczności sprowadzenia części z zagranicy maksymalnie 21 dni roboczych.
· 3 naprawy gwarancyjne uprawniają do wymiany modułu/platformy na nową
	

		Deklaracja zgodności
	CE, wymagane przy dostawie
	

	Szkolenie- wymagania
	· szkolenia teoretyczne i praktyczne z zakresu przygotowywania i sekwencjonowania bibliotek nie mniej niż 40 h, w tym przed podpisaniem protokołu odbioru końcowego 3h szkolenie teoretyczne oraz pozostałe 37 h przeprowadzone w terminie uzgodnionym z zamawiającym, po podpisaniu protokołu odbioru końcowego, szkolenia w siedzibie użytkownika
· instrukcja obsługi aparatu w tym skrócona instrukcja w języku polskim (dostawa z systemem)
· do oferty instrukcja w postaci elektronicznej potwierdzone przez producenta lub autoryzowanego dostawcę (za zgodność z oryginałem) 
· materiały pozwalające na sprawdzenie poprawności podanych informacji lub  podać adres witryny firmowej zawierającej potwierdzenie podanych informacji  
	

	Szkolenie instalacyjne
	obejmujące montaż i uruchomienie systemu
	

	Szkolenie aplikacyjne
	· obejmujące:
· szlak wykonania bibliotek i sekwencjonowanie małych genomów, w tym analizę metagenomiczną zbiorowisk bakterii na podstawie 16s rRNA
dla co najmniej 3 osób uczestników, udokumentowane zaświadczeniem o udziale w szkoleniu
	

	POZYCJA 2 – Separator magnetyczny umożliwiający przygotowywanie próbek z użyciem metod magnetycznych

	Ilość: 1 szt.

	Wymagany termin realizacji zamówienia: do 6 tygodni od dnia zawarcia umowy

	SZCZEGÓŁOWY OPIS WYMAGANYCH PARAMETRÓW TECHNICZNYCH,
FUNKCJONALNYCH I UŻYTKOWYCH PRZEDMIOTU ZAMÓWIENIA

	manualny separator magnetyczny do rozdziału kulek magnetycznych od płynów/cieczy wyposażony łącznie w 24 pozycje: 12 pozycji kompatybilnych z probówkami o pojemności 1,5 ml oraz 12 pozycji kompatybilnych z probówkami o pojemności 2 ml, umożliwiający pracę w zakresie 10 µl – 2 ml 
W cenie oferty dostawa, transport, wniesienie, montaż, uruchomienie oraz sprawdzenie poprawności działania pod koniec okresu gwarancyjnego przedmiotu dostawy.
Wykonawca dostarcza razem z zestawem kompletną dokumentację techniczną oraz instrukcję użytkowania w języku polskim i w języku angielskim w wersji elektronicznej oraz w wersji papierowej wraz z dostawą.


	POZYCJA 3 – Separator magnetyczny umożliwiający przygotowywanie próbek z użyciem metod magnetycznych

	Ilość: 1 szt.

	Wymagany termin realizacji zamówienia: do 6 tygodni od dnia zawarcia umowy

	SZCZEGÓŁOWY OPIS WYMAGANYCH PARAMETRÓW TECHNICZNYCH,
FUNKCJONALNYCH I UŻYTKOWYCH PRZEDMIOTU ZAMÓWIENIA

	separator magnetycznych z adapterami dla płytek 96-dołkowych i 8-probówkowych pasków umożliwiający pracę z wykorzystaniem pipet 8/12 kanałowych.
W cenie oferty dostawa, transport, wniesienie, montaż, uruchomienie oraz sprawdzenie poprawności działania pod koniec okresu gwarancyjnego przedmiotu dostawy.
Wykonawca dostarcza razem z zestawem kompletną dokumentację techniczną oraz instrukcję użytkowania w języku polskim i w języku angielskim w wersji elektronicznej oraz w wersji papierowej wraz z dostawą.


	POZYCJA 4 – Zestaw odczynników do tworzenia  bibliotek DNA do sekwencjonowania NGS w aplikacji WGS – Whole Genome Sequencing

	Ilość: 1 kpl.

	Wymagany termin realizacji zamówienia: do 6 tygodni od dnia zawarcia umowy

	SZCZEGÓŁOWY OPIS WYMAGANYCH PARAMETRÓW TECHNICZNYCH,
FUNKCJONALNYCH I UŻYTKOWYCH PRZEDMIOTU ZAMÓWIENIA

	· kompletny zestaw do przygotowywania bibliotek do sekwencjonowania DNA z enzymatyczną fragmentacją materiału do przygotowania 24 prób (1 opakowanie-(dostarczony w II transzy zgodnie z harmonogramem określonym w SIWZ) 
· zakres stosowania: WGS dla małych genomów, plazmidów
· ilość wejściowego DNA – nie więcej niż 50ng 
· zasada działania: fragmentacja enzymatyczna 
· możliwość multipleksowania w jednej probówce wielu znakowanych próbek 
· data przydatności do użycia zestawu: min. 3 miesiące od daty dostawy 
· Zamawiający podkreśla, że okres przydatności do użycia każdego z zestawów nie może być krótszy niż 3 miesiące 
· Do zestawu dołączony:
·  odczynnik do oczyszczania matryc PCR tworzonych bibliotek w ilości nie mniejszej niż 75 ml – 1 opakowanie (dostarczony w I transzy zgodnie z harmonogramem określonym w SIWZ)
· Odczynnik do kontroli biblioteki DNA kompatybilny z aplikacją odczytów sekwencjonowania powyżej 150  par zasad – 1 opakowanie (dostarczony w I transzy zgodnie z harmonogramem określonym w SIWZ)
	(należy podać nazwę, producenta, nr. katalogowy i liczbę opakowań)











	POZYCJA 5 – Zestaw odczynników do znakowania DNA przy tworzeniu bibliotek w aplikacji WGS do sekwencjonowania NGS

	Ilość: 1 opakowanie

	Wymagany termin realizacji zamówienia: do 6 tygodni od dnia zawarcia umowy

	SZCZEGÓŁOWY OPIS WYMAGANYCH PARAMETRÓW TECHNICZNYCH,
FUNKCJONALNYCH I UŻYTKOWYCH PRZEDMIOTU ZAMÓWIENIA

	· umożliwiający multipleksowania próbek w jednej probówce 
· minimalna liczba znaczników: 24 
· minimalna liczba analiz: 96 
· zestaw kompatybilny z zaoferowanym zestawem do tworzenia bibliotek w aplikacji WGS do sekwencjonowania NGS 
· data przydatności do użycia zestawu: min. 3 miesiące od daty dostawy
· ilość: 1 opakowanie (dostarczony w II transzy zgodnie z harmonogramem określonym w SIWZ)
	(należy podać nazwę, producenta, nr. katalogowy i liczbę opakowań)






	POZYCJA 6 – Zestaw odczynników do znakowania DNA przy tworzeniu bibliotek metagenomowych 
16s rRNA do sekwencjonowania NGS

	Ilość: 1 opakowanie

	Wymagany termin realizacji zamówienia: do 6 tygodni od dnia zawarcia umowy

	SZCZEGÓŁOWY OPIS WYMAGANYCH PARAMETRÓW TECHNICZNYCH,
FUNKCJONALNYCH I UŻYTKOWYCH PRZEDMIOTU ZAMÓWIENIA

	· umożliwiający multipleksowania próbek w jednej probówce 
· minimalna liczba znaczników: 96 
· minimalna liczba analiz: 384 
· data przydatności min.3 miesiące od daty dostawy 
· zestaw kompatybilny z zaoferowanym zestawem do tworzenia bibliotek do sekwencjonowania NGS 
· data przydatności do użycia zestawu: min. 3 miesiące od daty dostawy
· ilość: 1 opakowanie w I transzy 
	(należy podać nazwę, producenta, nr. katalogowy i liczbę opakowań)




	POZYCJA 7 – Płyta fiksująca

	Ilość: 1 opakowanie

	Wymagany termin realizacji zamówienia: do 6 tygodni od dnia zawarcia umowy

	SZCZEGÓŁOWY OPIS WYMAGANYCH PARAMETRÓW TECHNICZNYCH,
FUNKCJONALNYCH I UŻYTKOWYCH PRZEDMIOTU ZAMÓWIENIA

	· do wspomagania poprawnego wykorzystania odczynników do przygotowywania bibliotek i znakowania DNA przy tworzeniu bibliotek 
· kompatybilna z zaoferowanym zestawem do przygotowywania bibliotek i zestawem do znakowania DNA przy przygotowywaniu bibliotek
	(należy podać nazwę, producenta, nr. katalogowy i liczbę opakowań)


	POZYCJA 8 – Zestaw odczynników do sekwencjonowania

	Ilość: 3 opakowania

	Termin realizacji zamówienia: do 6 tygodni od dnia zawarcia umowy

	SZCZEGÓŁOWY OPIS WYMAGANYCH PARAMETRÓW TECHNICZNYCH,
FUNKCJONALNYCH I UŻYTKOWYCH PRZEDMIOTU ZAMÓWIENIA

	· komplet odczynników oraz płytka do sekwencjonowania umożliwiająca wykonanie do 600 cykli sekwencjonowania na zaoferowanym sekwenatorze 
· zestaw umożliwiający uzyskanie odczytu 2 x 300 pz o jakości co najmniej Q30>70% 
· zestaw umożliwiający uzyskanie co najmniej 50 milionów odczytów oraz co najmniej 15 miliardów par zasad 
· data przydatności do użycia każdego z odczynników wchodzących w skład zestawu: min. 3 miesiące od daty dostawy; w przypadku daty przydatności krótszej niż 3 miesięcy dopuszcza się dostawę kompletnych zestawów w 2 transzach, zgodnie z zamówieniami częściowymi zgodnie z harmonogramem określonym w SIWZ (dostawa w II transzy – 2 opakowania zgodnie z harmonogramem określonym w SIWZ)
	(należy podać nazwę, producenta, nr. katalogowy i liczbę opakowań)










